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Motivation

/ e ™ { Wohlstandschemikalien J \

Der Einfluss der Darmflora auf die Gesundheit von Mensch und Tier rtickt )
Immer mehr in den Fokus der Forschung. Es wurde bereits gezeigt, dass
Veranderungen in der Zusammensetzung der Darmflora Krankheiten auslosen
konnen (Suez et al., Nature 2014 und Forslund et al., Nature 2015). Aus
diesem Grund sind ,\WWohlstandschemikalien®, die in grol3en Mengen
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verbraucht werden, und von denen bekannt ist, dass sie das Mikrobiom des Folgen bei Mensch und Maus fqgat'SChe”
. . ] . durch verandertes Mikrobiom: ebensraum
Menschen beeinflussen, auch fur aquatische Organismen besonders _ Typ-2 Diabetes
Interessant. Viele dieser Chemikalien kommen in relevanten Konzentrationen — Fettleibigkeit
In aquatischen Lebensrdumen vor (Scheurer et al., 2009), ihre Auswirkungen (é'“ez..eta"’ .
_ . : _ _ — Erh6hte Virulenzfaktoren
auf aquatische Okosysteme sind jedoch so gut wie unbekannt. (Forslund et al., Nature 2015)
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Zusammenfassung und Ausblick

~
/> Die haufigsten Bakteriengruppen im Darm-Mikrobiom von Bachforellen sind Proteobacteria, Firmicutes und Actinobacteria -
» Metformin verursacht signifikante Veranderungen im Darm-Mikrobiom
» Bel hoher Metforminkonzentration werden Aeromonaden, zu denen auch Fischpathogene

gehoren, deutlich haufiger nachgewiesen, obwohl der Anteil der Proteobacteria insgesamt sinkt
» Metformin scheint auch bel Bachforellen den Glukosestoffwechsel zu beeinflussen
» Weitergehende Analysen unter dem Einfluss von Wohistandschemikalien sind geplant:
» Stoffwechsel- und Immunantworten bei Bachforellen ausgelost durch Mikrobiom-Veranderungen
» Die Expression von Virulenzfaktoren bel vorhandenen Fischpathogenen im Mikrobiom
« Zusammenhang mit okotoxikologischen Fragestellungen
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